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AI-generated content may be incorrect.]ÉTAPES DE BASE POUR L'ANALYSE DE LA CAUSE DU DÉCÈS (COD)

INTRODUCTION :
L'autopsie verbale codée par un médecin (PCVA) a toujours été utilisée pour déterminer la cause du décès à partir des signes et symptômes rapportés lors des entretiens d'autopsie verbale (VA). Afin de tenir compte des biais, plusieurs médecins évaluent chaque questionnaire VA. Cependant, la PCVA prend beaucoup de temps et sa répétabilité peut être faible. Pour relever ces défis et faciliter l'évolutivité des bases de données nationales sur les causes de décès, des algorithmes d'autopsie verbale codée par ordinateur (CCVA) sont utilisés pour déterminer les causes de décès. Les trois algorithmes suivants sont mis en œuvre : InterVA5, InSilicoVA et EAVA. InterVA5 et InSilicoVA peuvent attribuer des causes de décès pour tous les âges, mais EAVA est limité aux causes de décès pour les enfants de moins de cinq ans.
EXIGENCES POUR L'ANALYSE :
 Au-delà des données du questionnaire 2016 de l'OMS et R Studio, deux packages R sont généralement utiles pour le traitement des données : data.table et tidyverse. 
Trois paquets R sont nécessaires pour exécuter les CCVA : 
1. Le package CrossVA transforme les données du questionnaire d'autopsie verbale de l'OMS de 2016 au format d'entrée utilisé par le package openVA
2. Le package openVA est utilisé pour exécuter InterVA5 et InSilicoVA
3. Le package EAVA est utilisé pour exécuter EAVA : une fonction transforme les données du questionnaire d'autopsie verbale, une autre fonction génère les codes de cause de décès. 

OBTENIR LES RÉSULTATS DES CAUSES DE DÉCÈS :
InterVA5 et InSilicoVA
· Étape 1à Utilisez R Studio pour lire les données VA 2016 et charger les paquets requis
· Étape 2à Supprimer les mort-nés et créer/reformater les variables nécessaires à l'exécution des CCVA
· Étape 3à Utilisez odk2openVA_v151 pour convertir les réponses en un format binaire O/N et vous assurer que les valeurs manquantes apparaissent sous la forme « . »
· Étape 4à Réorganisez les noms des colonnes si nécessaire
· Étape 5à Exécutez la fonction codeVA pour obtenir les COD pour InterVA5 et/ou InSilicoVA

Exemple InterVA5 et InSilicoVA
library(openVA)
bibliothèque(CrossVA)

# lire les données échantillon
example_file &lt;- system.file("sample", "who151_odk_export.csv", package = "CrossVA")

# exécuter CrossVA pour mapper les variables au format d'entrée de l'algorithme openVA
records &lt;- read.csv(example_file, stringsAsFactors = FALSE)
mapped_records &lt;- odk2openVA_v151(records, id_col = "KEY")

######## obtenir les COD à l'aide de deux algorithmes openVA
# Algorithme InterVA
set.seed(123)
get_InterVA5_CODs &lt;- codeVA(mapped_records, data.type = "WHO2016",
                          model = « InterVA », version = « 5 »,
                          VIH = « h », Paludisme = « h », write=FALSE)

InterVA5_CODs &lt;- getTopCOD(get_InterVA5_CODs)
InterVA5_CODs

# Algorithme InSilicoVA
set.seed(123)
get_InSilicoVA_CODs &lt;- codeVA(mapped_records, data.type = "WHO2016", 
                              model = "InSilicoVA", Nsim= 10000, version = "5.0", 
                              VIH = « h », Paludisme = « h »)


InSilicoVA_CODs &lt;- getTopCOD(get_InSilicoVA_CODs)
InSilicoVA_CODs

EAVA
· Étape 1à Utilisez R Studio pour lire les données VA 2016 et charger les paquets requis
· Étape 2à Utilisez odk2EAVA pour convertir les données du questionnaire au format d'entrée EAVA (remarque : cela est similaire à odk2openVA_v151 pour InterVA5 et InSilicoVA)
· Étape 3à Exécutez la fonction codEAVA pour obtenir les causes des décès pour EAVA
Exemple EAVA
Utilisez les données anonymisées téléchargeables sous le nom Comsa_VASA_20240412 et accessibles au public : https://comsamozambique.org/data-access
# charger le package EAVA
library(EAVA)
library(stringi)
library(stringr)

# charger les données accessibles au public
data_public &lt;- read.csv(file.path(file,"Data/Comsa_WHO_VA_20240412.csv"), stringsAsFactors = FALSE, na.strings= c("NULL",""))

data &lt;- as.data.frame(data_public)

# exécuter odk2EAVA pour convertir les données du questionnaire au format d'entrée EAVA
output &lt;- odk2EAVA(data, id_col  = "comsa_id")

# exécuter codEAVA pour obtenir les COD pour les nouveau-nés et les enfants âgés de 1 à 59 mois
EAVA_neonate &lt;- codEAVA(output, « neonate »)
EAVA_enfant &lt;- codEAVA(sortie, « enfant »)
# vérifier les résultats
head(EAVA_neonate)
#&gt;       ID       cause
#&gt; 21 12127   Pneumonie
#&gt; 28  5527 Non spécifié
#&gt; 48  7580 Non spécifié
#&gt; 52 11224      Septicémie
#&gt; 58 13674 Intrapartum
#&gt; 64  3868   Pneumonie
head(EAVA_enfant)
#&gt;       ID              cause
#&gt; 2   9241          Pneumonie
#&gt; 5  12103        Non spécifié
#&gt; 10  6290          Pneumonie
#&gt; 11 15667   Autres infections
#&gt; 13 17097 Diarrhée/dysenterie
#&gt; 17 19372        Non spécifié
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